
 
 

IV CONGRESO PERUANO DE MEJORAMIENTO 
GENÉTICO DE PLANTAS Y BIOTECNOLOGÍA 

AGRÍCOLA 
 

Curso: Identificación de marcadores SNPs 
(polimorfismo de nucleótido simple) y su uso 

para estudio de la diversidad genética de 
plantas 

  

El Perú es un país muy rico en recursos vegetales, los cuales se mantienen 
comúnmente en Bancos de Germoplasma. A la fecha, falta aún estudiar y poner 

en uso masivo esta abundante diversidad en favor de la agricultura, y la 
sociedad en general. Con el uso de secuencias del ADN, hoy es posible 
identificar marcadores de Polimorfismos de Nucleótidos Simples (SNPs por sus 

siglas en inglés) dispersos en todo el genoma de la especie en estudio. Estos 
marcadores junto al uso de las herramientas de la bioinformática, facilitan el 
estudio de la diversidad, permitiendo así afianzar las estrategias de la 

conservación, y permitiendo poner base sólidas para los estudios del 
mejoramiento genético de las plantas. 

  

El Laboratorio de Genómica y Bioinformática de la UNALM busca enfatizar el 
uso de las modernas técnicas moleculares junto al empleo de la bioinformática 

con el fin de estudiar los RRGG peruanos, y afianzar su puesta en valor en favor 
de la agricultura peruana desde el punto de vista de la mejora genética de los 
cultivos. 

  
Instructores: 

Carlos I. Arbizu Berrocal, PhD 

Ingeniero Agrónomo por la UNALM, PhD en Mejoramiento Genético de Plantas 
por la Universidad de Wisconsin-Madison (EEUU). Posee 12 años de experiencia 
profesional en organizaciones públicas y privadas tanto a nivel nacional como 

internacional. Su principal línea de investigación es la evaluación y 
mejoramiento de germoplasma. Tiene publicaciones científicas en revistas 
indizadas, y cuenta con experiencia en el uso de herramientas de la genética 

cuantitativa, fenotipado, y uso de secuenciamientos de ADN en alta escala en 
favor del estudio de germoplasma. 
  



Julio C. Chávez Galarza, PhD 

Biólogo por la Universidad Nacional de Trujillo, PhD en Biología Molecular y 
Ambiental con especialidad en Evolución, Biodiversidad y Ecología por la 
Universidad de Minho (Portugal). Posee experiencia profesional como 

investigador y docente universitario en instituciones nacionales e 
internacionales. Su principal línea de investigación está enfocada sobre la 
genómica evolutiva con fines de manejo y conservación de la 

Agrobiodiversidad. Tiene publicaciones científicas en revistas indizadas y 
arbitradas, y cuenta con experiencia en el uso de herramientas bioinformáticas 
para fitogeografía, genómica poblacional y paisaje, así como en el genotipado 

en alta escala para el estudio de la Agrobiodiversidad. 
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Fecha y hora: 30 Setiembre – 01 Octubre, 2019 
    9:00 – 16:30, teoría y práctica 
 

Lugar: Sala Jacobo Zender, Facultad de Agronomía, Universidad Nacional 
Agraria la Molina 
 

Costo: 250 soles para alumnos de posgrado y pregrado UNALM 
  300 soles para público en general 
 

Deposito: Cuenta Soles BCP N° 191-0031059-026, Fundación para el 
Desarrollo Agrario. 
 

Enviar voucher al correo carbizu@lamolina.edu.pe 
Informes: carbizu@lamolina.edu.pe 

 



Contenido: 

 
Día 30 de Setiembre 

 Introducción al curso 

 Linux básico 
 Programación básica usando Perl 

 Manejo y gestión de base de datos moleculares 

 Uso de SNPs como marcador molecular en favor de la Agricultura 
 

Día 01 de Octubre 
 Estudios de la Agrobiodiversidad usando SNPs 

 Parámetros genéticos poblacionales 
 Estructura poblacional 

 
Traer su laptop personal 
 


